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Fiche de données pour enregistrer et caractériser les lignées d’animaux génétiquement modifiés

Données importantes pour l’élevage, la recherche et la protection des animaux

Veuillez établir des fiches de données distinctes pour les animaux hétéro-, hémi- et homozygotes d’une même lignée!

	1.
Espèce animale:
	     


2. Nom de la lignée (selon ILAR News 1992, 34, 45 – 52):

	     


3. Genèse de la lignée:
	Mutants multiples?
	OUI   FORMCHECKBOX 

	NON   FORMCHECKBOX 




Si oui, désignation des lignées parentales:

	F:
	     

	M:
	     


4. Méthode de production:
	Microinjection dans le pronucleus   FORMCHECKBOX 

	Injection de cellules SE dans des blastocystes   FORMCHECKBOX 


	Autres:      


	5.
Génotype:
	hétérozygote   FORMCHECKBOX 

	hémizygote   FORMCHECKBOX 

	homozygote   FORMCHECKBOX 



6.
Génome
Statut sanitaire
Date de production


(genetic background)

du/des animaux fondateurs

	     
	     
	     


7.
Indications sur la construction (assemblage de gènes) 


(Nom, fonction, effets souhaités sur le phénotype)
	     


8.
Expression des gènes (potentiel de refinement):

	inductible:
	OUI   FORMCHECKBOX 

	NON   FORMCHECKBOX 


	répressible:
	OUI   FORMCHECKBOX 

	NON   FORMCHECKBOX 




Manière dont les gènes sont induits ou réprimés:

	     


9.
Rendement de l’élevage:

	Grandeur moyenne de la portée:
	     


	Fertilité
	F:
	     

	
	M:
	     

	Sterilité
	F:
	     OUI   FORMCHECKBOX 

	     NON   FORMCHECKBOX 


	
	M:
	     OUI   FORMCHECKBOX 

	     NON   FORMCHECKBOX 



10.
Phénotype


peut être distingué cliniquement en comparaison avec le type sauvage ayant un génome correspondant:

	OUI   FORMCHECKBOX 

	NON   FORMCHECKBOX 



11.
Evaluation du phénotype


en comparaison avec le type sauvage ayant un génome correspondant:




 Âge lors de la 



      Description
1ère apparition

	Malformations

anatomiques:
	     
	     

	Troubles 

Physiologiques:
	     
	     

	Etat général:
	     
	     

	Troubles visibles du comportement:
	     
	     

	Prise de nourriture:
	     
	     


12.
Mortalité


en comparaison avec le type sauvage ayant un génome correspondant:

	
	embryonnaire
	périnatale

(jusqu’ au 3e jours)
	postnatale

(jusqu’au 10e jours)
	juvénile I

(avant le sev-rage jusqu’au 21e jour environ)
	juvénile II

(sevrage jusqu’à l’âge de 12 semaines)
	adulte

(indiquer l’âge)

	[%]
	     
1)
	       2)
	       2)
	       2)
	       2)
	       2)

	âge
	------
	     
	     
	     
	     
	     


1) % de morts par rapport au nombre de zygotes implantés

2) % de morts par rapport à la grandeur de la portée à la naissance

13.
Besoins particuliers pour la détention, l’alimentation, les soins, la surveillance et l’élevage:

	OUI   FORMCHECKBOX 

	NON   FORMCHECKBOX 




lesquels?

	     


14.
Méthodes de marquage:

	     


15.
Degré de gravité le plus élevé selon l’âge (degré attendu ou manifeste):

	
	avant le sevrage

(indiquer l’âge)
	juvénile

(indiquer l’âge)
	adulte

(indiquer l’âge)

	DG
	     
	     
	     




DG = degré de gravité (0 – 3 selon les critères des information de l’OVF 800.116-1.04, ou –1.05)

16.
Remarques:

	     


Lieu, date et signature:
     
Nom et adresse de l’institut
     
ou de l’établissement:
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